1.导出文件的格式

建议根据需要定义一种文件的存储格式，类似于list-mode，保存粒子信息（入射时间、板卡号、通道号、脉冲幅度）、测量信息（测量时间、测量时长、活时间、死时间、刻度信息等）以及样品信息（取样时间，样品体积或质量）。目前按list-mode存储文件，常用OTEC和CEAN等公司的格式，后缀名分别是“.lit”和“.root”但我们用的较少，没有类似文件，也不清楚其文件结构。
可导出为第二条中所列出的常用文件格式。
2. 常用导入文件格式

目前常用的能谱文件都是记录能量计数谱，常见文件格式参见压缩文件。

3. 探测限（LD）的计算公式

本底计数为Nb测量时间为t时，计数率的最小可探测数值（探测限，单位：cps）为：
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，对其对应核素活度的探测限，即最小可探测活度（MDA，单位：Bq）为：
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，（其中ε为探测效率，Pγ为能量对应能峰的分支比）。本底计数计算区域和能峰拟合的宽度相同。
LD和MDA的区别，探测限可根据能谱计数得到的本底数据直接计算，至于能峰所在区域的本底计数有关。MDA与探测器的效率、核素的分支比、LD相关，当计算MDC时，则还需要考虑测量样品的质量M和体积V等因素（MDC=MDA/M或者MDA/V）,该信息可在样品信息中提取，如没有相关信息则默认给出的结果为MDA
4. 最小可探测活度（MDA）的判断条件

如果进行了能量刻度，且输入了效率曲线，则根据能量判断对应核素的能峰，读取分支比Pγ，根据3的公式计算MDA，如果没有能量和效率曲线，则不进行MDA和LD的计算。在持有能量刻度是则给出所制定区域的LD，本底计算区域和能峰拟合的宽度相同。
5. 核素提示码与峰提示码的识别条件

只显示γ、X、电子峰，其他内容不在报告中进行显示。
6. 系统初始化常用核素信息
	序号
	核素
	序号
	核素
	序号
	核素
	序号
	核素
	序号
	核素
	

	1
	Ac-226
	12
	Co-57
	23
	I-133
	34
	Pb-210
	45
	U-233
	

	2
	Ac-228
	13
	Co-60
	24
	K-40
	35
	Pb-212
	46
	U-234
	

	3
	Am-241
	14
	Cs-134
	25
	K-40
	36
	Pb-214
	47
	U-235
	

	4
	Ar-37
	15
	Cs-136
	26
	Kr-85
	37
	Pr-144
	48
	U-238
	

	5
	Ba-133
	16
	Cs-137
	27
	La-140
	38
	Ra-226
	49
	Xe-127
	

	6
	Ba-140
	17
	Eu-152
	28
	Mo-99
	39
	Rh-106
	50
	Xe-131m
	

	7
	Bi-212
	18
	Eu-154
	29
	Na-24
	40
	Ru-103
	51
	Xe-133
	

	8
	Bi-214
	19
	Eu-155
	30
	Nb-95
	41
	Tc-99m
	52
	Xe-133m
	

	9
	C-14
	20
	Fe-55
	31
	Nd-147
	42
	Th-234
	53
	Xe-135
	

	10
	Ce-141
	21
	I-129
	32
	Ni-63
	43
	Tl-208
	54
	Zr-89
	

	11
	Ce-144
	22
	I-131
	33
	Pa-234m
	44
	Tl-210
	55
	Zr-95
	


7. 其他（供参考）
核素识别时以给定能量±FWHM范围内的特征能峰位对应核素为备选。如果核素其它能峰对应区域存在能峰，且峰计数与计算得出的计算相当，则可确定该核素确实存在，活度A=n/(εPγ)，其中，A为活度浓度，单位可以是Bq，Bq/kg，Bq/m3具体的单位由效率曲线刻度时使用的活度信息确定，即此处的单位与刻度时使用的活度单位相同；n为净计数率；ε，为探测效率，由效率曲线计算得出；Pγ为分支比/发射几率。

当核素有多个特征射线时，默认只显示分支比较大的前几个特征射线信息（具体显示几个可根据界面设计的需要确定，如需显示其他的特征射线的信息可通过“更多”或类似的按钮显示）。
当选定某一能量时，自动以峰拟合的宽度为范围按能谱分析的算法给出该区域的条件数C，如果C≥10（该数值还需调整），则认为此处没有峰。
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